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1,354 1,344 281  178 
45,X  3     3*   0    0   
47,XXX  0    18    0    0   
47,XXY    2     20     1    0 








1,354  1,345  281  178 












All CNVs  77 (74 (2.71%)) 4 (4 (1.10%)) 45 (45 (1.91%)) 
Deletion CNVs  21 (20 (0.73%))  2 (2 (0.55%))  13 (13 (0.55%)) 








All  1,926  2.12  0.03 
Deletions  1,926  1.35  0.18 
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All  977  ‐0.56  0.58 
Deletions  977  ‐0.14  0.89 
Duplications 977  ‐0.57  0.57 
Neuroticism 
All  1,580  ‐1.74  0.08 
Deletions  1,580  ‐0.53  0.60 
Duplications 1,580  ‐1.71  0.09 
Extraversion 
All  1,619  1.68  0.09 
Deletions  1,619  1.72  0.09 
Duplications 1,619  0.92  0.36 
Psychoticism 
All  1,619  ‐0.21  0.83 
Deletions  1,619  0.57  0.57 
Duplications 1,619  ‐0.58  0.56 
Table 3. Phenotype‐genotype association results for tests between phenotype and 
CNVs falling over regions of the genome previously associated with schizophrenia. P 
values falling below 0.05 are highlighted in bold.  P values falling below 0.0073 
(corrected significance) are highlighted in bold italics. 
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